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лабораторної оцінки загального стану тварини, серологічних методів виявлення антитіл та 

застосування ПЛР-аналізусиновіальної рідинияк основного методу виявлення ДНК Borrelia 

burgdorferi sensulato для підтвердження остаточного діагнозу. 

Отже для ветеринарних лікарів дуже важливо розглядати Лайм-бореліоз як потенційну 

причину опорно-рухових розладів у собак і застосовувати комплексний підхід для точної 

діагностики та вибору подальшого лікування тварини. 
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СЕКВЕНУВАННЯ ФРАГМЕНТА NUC ГЕНА S. PSEUDINTERMEDIUS 
 

У дослідженні розглянуто молекулярно-генетичні методи ідентифікації S. pseudintermedius в 

ветеринарній мікробіології.  З допомогою секвенування за Сенгером було проаналізовано послідовність 

амплікону та підтверджено ідентичність рефернесним послідовностям S. pseudintermedius. Отримані дані 

вказують на можливість використання отриманого ДНК як позитивного контролю в подальших дослідженнях.  
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SEQUENCE OF S. PSEUDINTERMEDIUS NUC GENE FRAGMENT 
 

The study examines molecular genetic methods of identification of S. pseudintermedius in veterinary 

microbiology. Using Sanger sequencing, the sequence of the amplicon was analyzed and its identity with reference 

sequences of S. pseudintermedius was confirmed. The obtained data indicate the possibility of using the obtained DNA 

as a positive control in further studies. 
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S. pseudintermedius є значущим патогеном у світі ветеринарної мікробіології, і його 

ідентифікація може бути складною через схожість культурних та біохімічних характеристик 

із іншими коагулазопозитивними стафілококами [1]. Для відмежування S. pseudintermedius 

від S. aureus, можна використовувати різні мікробіологічні дослідження, такі як реакція 

Фогеса-Проскауера, визначення наявності ферменту альфа-галактозидази або випробування 

на стійкість до антибіотика поліміксину В. Однак ці методи не завжди дозволяють відрізнити 

S. pseudintermedius від S. intermedius та S. delphini через їх схожість [2]. 

Тому для точнішої ідентифікації можуть бути використані молекулярно-генетичні 

методи. Для оптимізації протоколу реакції ПЛР необхідне використання позитивного та 

негативного контролів. Відповідно до вимог ISO 17025, позитивним контролем може бути 

виділена ДНК [3]. Для остаточного підтвердження відповідності отриманої нуклеїнової 

mailto:dep.epizootology@btsau.edu.ua
1
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послідовності виду S. pseudintermedius, проведено секвенування амплікона. Цей підхід 

дозволяє надійно визначити генетичну приналежність та підтвердити ідентифікацію бактерії.  

Секвенування за Сенгером проводила компанія Explogen (Львів, Україна). Для 

секвенування використовували 50 мкл амплікону, отриманого в результаті проведення ПЛР 

за протоколом, зазначеним вище. Секвенування проводилось з двома парами праймерів S. 

pseudintermedius R 5′-TRGGCAGTAGGATTCGTTAA-3′, F 5′-CTTTTGTGCTYCMTTTTGG-3′ 

(розмір ампліфікату 926 пн). Аналіз послідовності проводили за допомогою програмного 

забезпечення BLAST (https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi).  

Послідовності отримані з форвард та реверс праймером були вирівняні, а отримана 

консенсусна послідовність проаналізована. 

Результати вирівнювання в BLAST двох консенсусних послідовностей підтвердило їх 

гомологію. Обидві послідовності були порівняні з еталонним геномом NCIB 

GCF_016126715.1. Перша послідовність розміром 866 пн відповідає ділянці хромосомного 

геному 1526300–1527164 та має ідентичність 99,31%. Друга послідовність розміром 814 пн 

відповідає ділянці хромосомного геному 1526351–1527163 та має ідентичність 99,26% 

Послідовність використовувалася для аналізу та порівняння з базою даних 

refseq_genomes. Всього було виявлено 146 послідовностей, схожих на наші дані. Для 

подальшого аналізу ми відібрали 8 послідовностей гена стафілококової термонуклеази. З 

обраних послідовностей чотири належали до виду S. pseudintermedius з ідентифікаційними 

кодами. Одна – до виду S. intermedius, три до виду S. delphini та ще одна до S. ursi (Рис.1.). 

 
Рис. 1. Філогенетичне дерево послідовностей обраних для аналізу. 

 

Важливо відзначити, що роди S. intermedius і S. delphini належать до групи SIG і 

генетично пов’язані з S. pseudintermedius, тому вони були включені в аналіз. Наші 

компоненти показали високу схожість з іншими компонентами генів термонуклеаз S. 

pseudintermedius, які включені в базу даних NSIB. Філогенетичне дерево показує, що інші 

члени групи SIG, такі як S. delphini та S. ursi, розташовані на інших гілках, підтверджуючи 

їхню генетичну віддаленість від S. pseudintermedius. 

Отже, отримані нами амплікони містять високоспецифічні фрагменти ДНК S. 

pseudintermedius. Отримане ДНК може бути використане як позитивний контроль, а ПЛР з 

його використанням можна застосовувати як золотий стандарт. 
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АНАЛІЗ НОРМАТИВНО-ПРАВОВОГО ЗАБЕЗПЕЧЕННЯ ВИПРОБУВАНЬ 

ХАРЧОВОЇ ПРОДУКЦІЇ ТА БІОЛОГІЧНОГО МАТЕРІАЛУ 

Проаналізовано нормативну документацію Звенигородської міжрайонної державної лабораторії 

Держпродспоживслужби України на методи випробування харчової продукції і біологісного матеріалу для 

визначення регламентованих показників її безпечності та якості.  
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ANALYSIS OF LEGAL SUPPORT OF FOOD TESTS AND BIOLOGICAL MATERIAL 
 

The regulatory documentation of the Zvenigorod interdistrict state laboratory of the State Production and 

Consumer Service of Ukraine on methods of testing food products and biological material to determine the regulated 

indicators of its safety and quality was analyzed. 

Keywords: regulatory document, food products, biological (pathological) material, testing, safety, quality.  

 

В умовах глобалізації процесів цивілізаційного розвитку, дедалі виразніше постають 

питання безпечності та якості харчової продукції, як одного із основних чинників 

забезпечення природних потреб людини у відтворенні біоенергетичного балансу [1,с.19]. 

Саме тому сфера безпечності та якості харчових продуктів повинна чітко регулюватися 

нормативно-правовою документацією (офіційним актом рішення уповноважених суб’єктів 

права) та потребує структурованого підходу з урахуванням галузевих особливостей 

формування безпечності та якості харчової продукції на всіх етапах її виготовлення і 

виробництва. І це не лише правові приписи, а й технічні норми, технічні регламенти, 

стандарти, зводи правил тощо [2,с.23]. Проте, всі технічні приписи, що діють у сфері 
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